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6677761.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSRPPPTGKMPGAPEAAPGDGAGAGRQRKLEALIRDPRSPINVESLLDGLNSLVLDLDFPALRKNKNIDNFL~NRYEKIVKKIRGLQMKAEDYDVVKVIGRGAFGEVQLVRHKASQKVYAMKLLSKFEMIKRSDSAFFWEERDIMAFANSPWVVQLFCAFQDDRYLY~~~~~~MVMEYMP 
6981478.r   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPGAPEAAAGDGAGAGRQRKLEALIRDPRSPINVESLLDGLNSLVLDLDFPALRKNKNIDNFL~NRYEKIVKKIRGLQMKAEDYDVVKVIGRGAFGEVQLVRHKASQKVYAMKLLSKFEMIKRSDSAFFWEERDIMAFANSPWVVQLFCAFQDDRYLY~~~~~~MVMEYMP 
ROCK2       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSRPPPTGKMPGAPETAPGDGAGASRQRKLEALIRDPRSPINVESLLDGLNSLVLDLDFPALRKNKNIDNFL~NRYEKIVKKIKGLQMKAEDYDVVKVIGRGAFGEVQLVRHKASQKVYAMKLLSKFEMIKRSDSAFFWEERDIMAFANSPWVVQLFYAFQDDRYLY~~~~~~MVMEYMP 
6677759.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSTGDSFET~RFEKIDNLLRDPKSEVNSDCLLDGLDALVYDLDFPALRKNKNIDNFL~SRYKDTINKIRDLRMKAEDYEVVKVIGRGAFGEVQLVRHKSTRKVYAMKLLSKFEMIKRSDSAFFWEERDIMAFANSPWVVQLFYAFQDDRYLY~~~~~~MVMEYMP 
13592049.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSTGDSFET~RFEKIDNLLRDPKSEVNSDCLLDGLDALVYDLDFPALRKNKNIDNFL~SRYKDTINKIRDLRMKAEDYEVVKVIGRGAFGEVQLVRHKSTRKVYAMKLLSKFEMIKRSDSAFFWEERDIMAFANSPWVVQLFYAFQDDRYLY~~~~~~MVMEYMP 
ROCK1       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSTGDSFET~RFEKMDNLLRDPKSEVNSDCLLDGLDALVYDLDFPALRKNKNIDNFL~SRYKDTINKIRDLRMKAEDYEVVKVIGRGAFGEVQLVRHKSTRKVYAMKLLSKFEMIKRSDSAFFWEERDIMAFANSPWVVQLFYAFQDDRYLY~~~~~~MVMEYMP 
rok.AA      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GMPAGRETVTKQRSMDVERRRRANTLEREMRDPTSICNVDCLLDTVSALVSDCDHESLRRLKNIEQYA~AKYKPLAMQINQLRMNVEDFHFIKLIGAGAFGEVQLVRHKSSSQVYAMKRLSKFEMMKRPDSAFFWEERHIMAHANSEWIVQLHFAFQDAKYLY~~~~~~MVMDFMP 
let-502.AA  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEQDELRDQLVDPKSPINIESLLDTITALVNDCKIPVLMRMKSVDNFI~SRYERVVESLAALRMKAADFRQLKVIGRGAFGEVHLVRHTRTNTVYAMKMLNKDDMIKRADSAFFWEERDIMAHANSEWIVRLQYAFQDPRHLY~~~~~~MVMEYMP 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GNAAAAKKGXEQESVKEFLAKAKEDFLKKWETPS~~~~~~~~~~~~~~~QNTAQLDQFDRIKTLGTGSFGRVMLVKHKESGNHYAMKILDKQKVVKLKQIEHTLNEKRILQAVNFPFLVKLEFSFKDNSNLY~~~~~~MVMEYVA 
14192945.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSAEVRLRQLQQLVLD~~~~~~PGFLGLEPLLDLLLGVHQELGASHLAQDKYVADFL~QWVEPIAARLKEVRLQRDDFEILKVIGRGAFSEVAVVKMKQTGQVYAMKIMNKWDMLKRGEVSCFREERDVLVKGDRRWITQLHFAFQDENYLY~~~~~~LVMEYYV 
27676600.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKQTGQVYAMKIMNKWDMLKRGEVSCFREERDVLVKGDRRWITQLHFAFQDENYLVSSGFSSLVMEYYV 
DMPK1       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGGHFWPPEPYTVFMWGSPWEADSPR~~~~~~VKLRGREKGRQTEGGAFPLVSSALSGDPRFFSPTT~PPAEPIVVRLKEVRLQRDDFEILKVIGRGAFSEVAVVKMKQTGQVYAMKIMNKWDMLKRGEVSCFREERDVLVNGDRRWITQLHFAFQDENYLY~~~~~~LVMEYYV 
27661270.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEQRLRALEQLVRG~~~~EAGGSPGLDGLLDLLLGVHQELSSAPLRRERNVAQFL~SWAGPFVTKVKELRLQRDDFEILKVIGRGAFGEVAVVRQRDSGQIFAMKMLHKWEMLKRAETACFREERDVLVKGDSRWVTALHYAFQDEEYLY~~~~~~LVMDYYA 
DMPK2       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MERRLRALEQLARG~~~~EAGGCPGLDGLLDLLLALHHELSSGPLRRERSVAQFL~SWASPFVSKVKELRLQRDDFEILKVIGRGAFGEVTVVRQRDTGQIFAMKMLHKWEMLKRAETACFREERDVLVKGDSRWVTTLHYAFQDEEYLY~~~~~~LVMDYYA 
16758420.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSAKVRLKKLEQLLLDGPWR~NESSLSVETLLDVLVCLYTECSHSALRRDKYVAEFL~EWAKPFTQLVKDMQLHREDFEIIKVIGRGAFGEVAVVKMKNTERIYAMKILNKWEMLKRAETACFREERDVLVNGDCQWITALHYAFQDENYLY~~~~~~LVMDYYV 
MRCKb       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSAKVRLKKLEQLLLDGPWR~NESALSVETLLDVLVCLYTECSHSALRRDKYVAEFL~EWAKPFTQLVKEMQLHREDFEIIKVIGRGAFGEVAVVKMKNTERIYAMKILNKWEMLKRAETACFREERDVLVNGDCQWITALHYAFQDENHLY~~~~~~LVMDYYV 
16758474.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSGEVRLRQLEQFILDGPAQTNGQCFSVETLLDILICLYDECNNSPLRREKNILEYL~EWAKPFTSKVKQMRLHREDFEILKVIGRGAFGEVAVVKLKNADKVFAMKILNKWEMLKRAETACFREERDVLVNGDSKWITTLHYAFQDDNNLY~~~~~~LVMDYYV 
MRCKa       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSGEVRLRQLEQFILDGPAQTNGQCFSVETLLDILICLYDECNNSPLRREKNILEYL~EWAKPFTSKVKQMRLHREDFEILKVIGRGAFGEVAVVKLKNADKVFAMKILNKWEMLKRAETACFREERDVLVNGDNKWITTLHYAFQDDNNLY~~~~~~LVMDYYV 
K08B12.5.A  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAEPPPDDSAPVRLKTLENIYMDGPSK~KPEALSFETLIDSLICLYDECCNSTLRKEKCIAEFV~ESVKTVISKAKKLRLSRDDFEVLKVIGKGAFGEVAVVRMRGVGEIYAMKILNKWEMVKRAETACFREERDVLVYGDRRWITNLHYAFQDEKNLY~~~~~~FVMDYYI 
20841360.m  ~~~~~~~~~~~~~~~MLKFKYGVRNPPEASASEPIASRASRLNLFFQGKPPLMTQQQMSALSREGMLDALFALFEECSQPALMKMKHVSSFV~QKYSDTIAELRELQPSARDFEVRSLVGCGHFAEVQVVREKATGDVYAMKIMKKKALLAQEQVSFFEEERNILSRSTSPWIPQLQYAFQDKNNLY~~~~~~LVMEYQP 
CRIK        ~~~~~~~~~~~~~~~MLKFKYGARNPLDAGAAEPIASRASRLNLFFQGKPPFMTQQQMSPLSREGILDALFVLFEECSQPALMKIKHVSNFVPEVYSDTIAELQELQPSAKDFEVRSLVGCGHFAEVQVVREKATGDIYAMKVMKKKALLAQEQVSFFEEERNILSRSTSPWIPQLQYAFQDKNHLY~~~~~~LVMEYQP 
CG10522.AA  MPPKMEPISVRTARLNNLILGKGAGVCAKPAGSASGSGIPASTRRSIVPVSTTSAAVAEAICREGLLDAFCLLYNECDKDTLKKRDRNIAEFVNKFRPIIEETRKLRVNADDFLIKTLIGQGYFGNVHLVVERQTNDIYAMKKIKKSVVT~~~~TSQVKEERDIMSIRNSEWLINLQYAFQDNDNLY~~~~~~LVMEYMP 
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6677761.m   GGDLVNLMSNYDVP~~EKWAKFYTAEVVLALDAIHSMGLIHRDVKPDNMLLDKHGHLKLADFGTCMKMDETGMVHCDTAVGTPDYISPEVLKSQGGD~~~~GYYGRECDWWSVGVFLFEMLVGDTPFYADSLVGTYSKIMDHKNSLCFP~EDTE~~ISKHAKNLICAFLTDREVRLGRNGVEEIKQHPFFKNDQWNWDNI 
6981478.r   GGDLVNLMSNYDVP~~EKWAKFYTAEVVLALDAIHSMGLIHRDVKPDNMLLDKHGHLKLADFGTCMKMDETGMVHCDTAVGTPDYISPEVLKSQGGD~~~~GYYGRECDWWSVGVFLFEMLVGDTPFYADSLVGTYSKIMDHKNSLCFP~EDTE~~ISKHAKNLICAFLTDREVRLGRNGVEEIKSASFFKNDQWNWDNI 
ROCK2       GGDLVNLMSNYDVP~~EKWAKFYTAEVVLALDAIHSMGLIHRDVKPDNMLLDKHGHLKLADFGTCMKMDETGMVHCDTAVGTPDYISPEVLKSQGGD~~~~GFYGRECDWWSVGVFLYEMLVGDTPFYADSLVGTYSKIMDHKNSLCFP~EDAE~~ISKHAKNLICAFLTDREVRLGRNGVEEIRQHPFFKNDQWHWDNI 
6677759.m   GGDLVNLMSNYDVP~~EKWARFYTAEVVLALDAIHSMGFIHRDVKPDNMLLDKSGHLKLADFGTCMKMNKEGMVRCDTAVGTPDYISPEVLKSQGGD~~~~GYYGRECDWWSVGVFLYEMLVGDTPFYADSLVGTYSKIMNHKNSLTFP~DDND~~ISKEAKNLICAFLTDREVRLGRNGVEEIKRHLFFKNDQWAWETL 
13592049.r  GGDLVNLMSNYDVP~~EKWARFYTAEVVLALDAIHSMGFIHRDVKPDNMLLDKSGHLKLADFGTCMKMNKEGMVRCDTAVGTPDYISPEVLKSQGGD~~~~GYYGRECDWWSVGVFLYEMLVGDTPFYADSLVGTYSKIMNHKNSLTFP~DDND~~ISKEAKNLICAFLTDREVRLGRNGVEEIKRHLFFKNDQWAWETL 
ROCK1       GGDLVNLMSNYDVP~~EKWARFYTAEVVLALDAIHSMGFIHRDVKPDNMLLDKSGHLKLADFGTCMKMNKEGMVRCDTAVGTPDYISPEVLKSQGGD~~~~GYYGRECDWWSVGVFLYEMLVGDTPFYADSLVGTYSKIMNHKNSLTFP~DDND~~ISKEAKNLICAFLTDREVRLGRNGVEEIKRHLFFKNDQWAWETL 
rok.AA      GGDIVSLMGDYDIP~~EKWAIFYTMEVVLALDTIHNMGFVHRDVKPDNMLLDSYGHLKLADFGTCMRMGANGQVVSSNAVGTPDYISPEVLQSQGVD~~~~NEYGRECDWWSVGIFLYEMLFGETPFYADSLVGTYGKIMDHKNSLSFP~PEVE~~ISEQAKALIRAFLTDRTQRLGRYGIEDIKAHPFFRNDTWSFDNI 
let-502.AA  GGDLVNLMTSYEVS~~EKWTRFYTAEIVEALAALHSMGYIHRDVKPDNMLISISGHIKLADFGTCVKMNANGVVRCSTAVGTPDYISPEVLRNQGQD~~~~AEFGKEVDWWSVGVFIYEMLVGETPFYAEALVSTYTNIMNHKTSLKFP~DEPL~~ISTQAKDIIKKFLSAAPDRLGRNSVDDIRNHKFFVNDEWTFATL 
1l3r_E      GGEMFSHLRRIGRFX~EPHARFYAAQIVLTFEYLHSLDLIYRDLKPENLLIDQQGYIQVTDFGFAKRVKGRTWX~~~~LCGTPEYLAPEIILSKG~~~~~~~~YNKAVDWWALGVLIYEMAAGYPPFFADQPIQIYEKIVSGKVRFPSH~FSSD~~LKDLLRNLLQVDLTKRFGNLKN~GVNDIKNHKWFATTDWIAIYQ 
14192945.m  GGDLLTLLSKFGERIPAEMARFYLAEIVMAIDSVHRLGYVHRDIKPDNILLDRCGHIRLADFGSCLKLQPDGMVRSLVAVGTPDYLSPEILQAVGGGPG~AGSYGPECDWWALGVFAYEMFYGQTPFYADSTAETYAKIVHYREHLSLPLADTV~~VPEEAQDLIRGLLCPAEIRLGRGGAGDFQKHPFFFG~~LDWEGL 
27676600.r  GGDLLTLLSKFGERIPAEMARFYLAEIVMAIDSVHRLGYVHRDIKPDNILLDRCGHIRLADFGSCLKLQPDGTVRSLVAVGTPDYLSPEILQAVGGGPG~AGSYGPECDWWALGVFAYEMFYGQTPFYADSTAETYAKIVHYREHLSLPRADMG~~VPEEAQDLIRGLLCPAEIRLGRGGAGDFQKHPFFFG~~LDWEGL 
DMPK1       GGDLLTLLSKFGERIPAEMARFYLAEIVMAIDSVHRLGYVHRDIKPDNILLDRCGHIRLADFGSCLKLRADGTVRSLVAVGTPDYLSPEILQAVGGGPG~TGSYGPECDWWALGVFAYEMFYGQTPFYADSTAETYGKIVHYKEHLSLPLVDEG~~VPEEARDFIQRLLCPPETRLGRGGAGDFRTHPFFFG~~LDWDGL 
27661270.r  GGDLLTLLSRFEDRLPPELAQFYLAEMVLAIHSLHQLGYVHRDVKPDNILLDMNGHIRLADFGSCLRLNNNGMVDSSVAVGTPDYISPEILQAMEEG~~~KGHYGPQCDWWSLGVCAYELLFGETPFYAESLVETYGKIMNHEDHLQFPSDVDD~~VPASAQALIRQLLCRQEERLGRGGLDDFRSHPFFEG~~VDWERL 
DMPK2       GGDLLTLLSRFEDRLPPELAQFYLAEMVLAIHSLHQLGYVHRDVKPDNVLLDVNGHIRLADFGSCLRLNTNGMVDSSVAVGTPDYISPEILQAMEEG~~~KGHYGPQCDWWSLGVCAYELLFGETPFYAESLVETYGKIMNHEDHLQFPPDVPD~~VPASAQDLIRQLLCRQEERLGRGGLDDFRNHPFFEG~~VDWERL 
16758420.r  GGDLLTLLSKFEDKLPEDMARFYIGEMVLAIDSIHQLHYVHRDIKPDNVLLDVNGHIRLADFGSCLKMNDDGTVQSSVAVGTPDYISPEILQAMEDG~~~MGKYGPECDWWSLGVCMYEMLYGETPFYAESLVETYGKIMNHEERFQFPSHVTD~~VSEEAKDLIQRLICSRERRLGQNGIEDFKKHAFFEG~~LNWENI 
MRCKb       GGDLLTLLSKFEDKLPEDMARFYIGEMVLAIDSIHQLHYVHRDIKPDNVLLDVNGHIRLADFGSCLKMNDDGTVQSSVAVGTPDYISPEILQAMEDG~~~MGKYGPECDWWSLGVCMYEMLYGETPFYAESLVETYGKIMNHEERFQFPSHVTD~~VSEEAKDLIQRLICSRERRLGQNGIEDFKKHAFFEG~~LNWENI 
16758474.r  GGDLLTLLSKFEDRLPEEMARFYLAEMVIAIDSVHQLHYVHRDIKPDNILMDMNGHIRLADFGSCLKLMEDGTVQSSVAVGTPDYISPEILQAMEDG~~~KGRYGPECDWWSLGVCMYEMLYGETPFYAESLVETYGKIMNHKERFQFPTQVTD~~VSENAKDLIRRLICSREHRLGQNGIEDFKKHPFFSG~~IDWDNI 
MRCKa       GGDLLTLLSKFEDRLPEDMARFYLAEMVIAIDSVHQLHYVHRDIKPDNILMDMNGHIRLADFGSCLKLMEDGTVQSSVAVGTPDYISPEILQAMEDG~~~KGRYGPECDWWSLGVCMYEMLYGETPFYAESLVETYGKIMNHKERFQFPAQVTD~~VSENAKDLIRRLICSREHRLGQNGIEDFKKHPFFSG~~IDWDNI 
K08B12.5.A  GGDMLTLLSKFVDHIPESMAKFYIAEMVLAIDSLHRLGYVHRDVKPDNVLLDMQGHIRLADFGSCLRILADGSVASNVAVGTPDYISPEILRAMEDG~~~RGRYGKECDWWSLGICMYEMLYGTTPFYSERLVDTYGKIMSHQDMLDFPDDEIDWVVSEEAKDLIRQLICSSDVRFGRNGLSDFQLHPFFEG~~IDWNTI 
20841360.m  GGDLLSLLNRYEDQLDESMIQFYLAELILAVHSVHQMGYVHRDIKPENILIDRTGHIKLVDFGSAAKMNSN~KVDAKLPIGTPDYMAPEVLTVMNED~R~RGTYGLDCDWWSVGVVAYEMVYGKTPFTEGTSARTFNNIMNFQRFLKFP~DDPK~~VSSELLDLLQSLLCVQKE~~~RLKFEGLCCHPFFAR~~TDWNNI 
CRIK        GGDLLSLLNRYEDQLDENLIQFYLAELILAVHSVHLMGYVHRDIKPENILVDRTGHIKLVDFGSAAKMNSNKMVNAKLPIGTPDYMAPEVLTVMNGD~G~KGTYGLDCDWWSVGVIAYEMIYGRSPFAEGTSARTFNNIMNFQRFLKFP~DDPK~~VSSDFLDLIQSLLCGQKE~~~RLKFEGLCCHPFFSK~~IDWNNI 
CG10522.AA  GGDLLSLMSRHGPFD~EDLARFYLAELTVALHTLHEMGYVHRDIKPENILIDRFGHIKLADFGNAAALDRDGHVLSLSPVGTPDYIAPELLQTISTYKLSKSMHDVSCDYWSMGIIGYELICETTPFHEDNVHETYSKILSHCEESHLKELISFPADLKVSVNYRNLIESLVTNPSKRLSYERIKNHPFFSE~~IPWGSI 
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6677761.m   RETAAPVVPELSSDIDSSNFDDIED~DKGDVETFP~~~~~~~~~~~~~IPKAFVGNQLPFIGFTYFRENLLLSDSPPCR~~~~~~~~~~~~~~~~~ENDAIQTRKSEESQEIQKKLYALEEHLSS~~EVQAKEELEQKCKSINTRLEKTAKELEEEITLRKSVESTLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QLEREKALLQH 
6981478.r   RETAAPVVPELSSDIDSSNFDDIED~DKGDVETFP~~~~~~~~~~~~~IPKAFVGNQLPFIGFTYFRENLLLSDSPPCR~~~~~~~~~~~~~~~~~ENDAIQTRKSEESQEIQKKLYALEEHLSS~~EVQAKEELEQKCKSINTRLEKTAKELEEEITFRKNVESTLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QLEREKALLQH 
ROCK2       RETAAPVVPELSSDIDSSNFDDIED~DKGDVETFP~~~~~~~~~~~~~IPKAFVGNQLPFIGFTYYRENLLLSDSPSCR~~~~~~~~~~~~~~~~~ENDSIQSRKNEESQEIQKKLYTLEEHLSN~~EMQAKEELEQKCKSVNTRLEKTAKELEEEITLRKSVESALR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QLEREKALLQH 
6677759.m   RDTVAPVVPDLSSDIDTSNFDDLEE~DKGDEETFP~~~~~~~~~~~~~IPKAFVGNQLPFVGFTYYSNRRYLPSANAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~ENRSSSNVDKSLQESLQKTIYKLEEQLHN~~EMQLKDEMEQKCRTSNLKLDKIMKELDEEGNQRRNLESAVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QIEKEKMLLQH 
13592049.r  RDTVAPVVPDLSSDIDTSNFDDLEE~DKGDEETFP~~~~~~~~~~~~~IPKAFVGNQLPFVGFTYYSNRRYLPSANPS~~~~~~~~~~~~~~~~~~ENRSSSNVDKNVQESLQKTIYKLEEQLHN~~EMQLKDEMEQKCRTSNIKLDKIMKELDEEGNQRRNLESAVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QIEKEKMLLQH 
ROCK1       RDTVAPVVPDLSSDIDTSNFDDLEE~DKGEEETFP~~~~~~~~~~~~~IPKAFVGNQLPFVGFTYYSNRRYLSSANPN~~~~~~~~~~~~~~~~~~DNRTSSNADKSLQESLQKTIYKLEEQLHN~~EMQLKDEMEQKCRTSNIKLDKIMKELDEEGNQRRNLESTVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QIEKEKMLLQH 
rok.AA      RESVPPVVPELSSDDDTRNFEDIER~DEKPEEVFP~~~~~~~~~~~~~VPKGFDGNHLPFIGFTYTGDYQLLSSDTVDA~~~~~~~~~~~~~~~~~ESKEANVANSGAASNNHGHGHNHRHRPSNSNELKRLEALLERERGRSEALEQQDAGLRQQIELITKREAELQR~~~~~~~~~~~~~~~~~IASEYEKDLALRQH 
let-502.AA  REASPPVIPSLKSDDDTTHFEEIETRDRDNAGDFQ~~~~~~~~~~~~~LPKTFNGNQLPFIGFTYSNEYSPVKN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LLKGHGAGSKQNGIEQHKPQTVVEQPLTN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GHASGVPEEKYEAVKMELDSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_E      RKVEAPFIPKFKGPGDTSNFDDYEE~~~~EEIRVX~~~~~~~~~~~~~INEKCGKEFTEF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14192945.m  RDSVPPFTPDFEGATDTCNFDVV~~~~~~~EDRLTAMVSGGGETLSDMQEDMPLGVRLPFVGYSYCCMAF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27676600.r  RDSVPPFTPDFEGATDTCNFDVV~~~~~~~EDRLTAMVSGGGETLSDMQEDMALGVHLPFVGYSYSCMAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
DMPK1       RDSVPPFTPDFEGATDTCNFDLV~~~~~~~EDGLTAMVSGGGETLSDIREGAPLGVHLPFVGYSYSCMAL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27661270.r  ATSTAPYIPELRGPVDTSNFDVD~~~~~~~DDTLN~~~~~RPETLPPSSHGAFSGHHLPFVGFTYTSGSLTDDKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SELMATPEWKPHGVEQMKVELSQKCQEALHSSLQPQ~~~~~~~~~~~~~~ELVRLQKEVQVLQEKLTET~~~~~~LRDS~~~~~~~KASLSQADGLHVRSPA 
DMPK2       ASSTAPYIPELRGPMDTSNFDVD~~~~~~~DDTLN~~~~~HPGTLPPPSHGAFSGHHLPFVGFTYTSGSHSPESS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SEAWAALERKLQCLEQEKVELSRKHQEALHAPTDHR~~~~~~~~~~~~~~ELEQLRKEVQTLRDRLPEM~~~~~~LRD~~~~~~~~KASLSQTDGPPAGSPG 
16758420.r  RNLEAPYIPDVSSPSDTSNFDVD~~~~~~~DDVLR~~~~~NIEILPPGSHTGFSGLHLPFIGFTFTTESCFSDRGSLKSMIQSNTLTKDEDVQRDLENSLQIEAYERRIRRLEQEKLELSRKLQESTQTVQSLHGSTR~ALGNSNRDKEIKRLNEELERMKSKMADSNRLERQLEDT~~~~~~~VTLRQEHEDSTQRLKG 
MRCKb       RNLEAPYIPDVSSPSDTSNFDVD~~~~~~~DDVLR~~~~~NTEILPPGSHTGFSGLHLPFIGFTFTTESCFSDRGSLKSIMQSNTLTKDEDVQRDLEHSLQMEAYERRIRRLEQEKLELSRKLQESTQTVQSLHGSSR~ALSNSNRDKEIKKLNEEIERLKNKIADSNRLERQLEDT~~~~~~~VALRQEREDSTQRLRG 
16758474.r  RNCEAPYIPEVSSPTDTSNFDVD~~~~~~~DDCLK~~~~~NSETMPPPTHTAFSGHHLPFVGFTYTSSCVLSDRSCLRVTAGPTSLDLDVNVQRTLDNNLATEAYERRIKRLEQEKLELTRKLQESTQTVQALQYSTVDGPLTASKDLEIKSLKEEIEKLRKQVAEVNHLEQQLEEA~~~~~~~NSVRRELDDAFRQIKA 
MRCKa       RNCEAPYIPEVSSPTDTSNFDVD~~~~~~~DDCLK~~~~~NSETMPPPTHTAFSGHHLPFVGFTYTSSCVLSDRSCLRVTAGPTSLDLDVNVQRTLDNNLATEAYERRIKRLEQEKLELSRKLQESTQTVQALQYSTVDGPLTASKDLEIKNLKEEIEKLRKQVTESSHLEQQLEEA~~~~~~~NAVRQELDDAFRQIKA 
K08B12.5.A  RDSNPPYVPEVSSPEDTSNFDVDVC~~~~~EDDFT~~~~~PCETQPPRVLAAFTGNHLPFVGFSYTHGSLLSDARSLTDEIRAIAQRCQG~~~~~~DAELMEKSVDGFMVELENEKAELVQKLKEAQTIIAQHVAENPRSEEDRNYESTIAQLKDEIQILNKRLEDEALAQQQQKPK~~~~~~~DEIVAESEKKLKELKE 
20841360.m  RNSPPPFVPTLKSDDDTSNFDEPEK~~~~~NSWVS~~~~~~~SSVCQLSPSGFSGEELPFVGFSYSKALGYLGRSESVVSSLDSPAKVSSMEKKLLIKSKELQDSQDKCHKMEQEMTRLHRRVSEVEAVLSQKEVELKASETQRSLLEQDLATYITECSSLKRSLEQARMEVSQEDDKALQLLHDIREQSRKLQEIKEQE 
CRIK        RNSPPPFVPTLKSDDDTSNFDEPEK~~~~~NSWVS~~~~~~~SSPCQLSPSGFSGEELPFVGFSYSKALGILGRSESVVSGLDSPAKTSSMEKKLLIKSKELQDSQDKCHKMEQEMTRLHRRVSEVEAVLSQKEVELKASETQRSLLEQDLATYITECSSLKRSLEQARMEVSQEDDKALQLLHDIREQSRKLQEIKEQE 
CG10522.AA  RSQVPPIIPTVRSDDDTSNFEDGIRHKTRREQGVAKKS~~~~~LTTNMKSNDFSGKDLPFIGYSFVHMEKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AISATTDEKLQEKLKELLQKLKTRENEISMLKQDLLRAQQSLRKTDNKSQVVADAKMEIKKLQQIIKEKT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MELT 
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6677761.m   KNAEYQRKADHEADKKRNLENDVNSLKDQLEDLKKRNQSSQISTEKVNQLQKQLDEANALLRTESDTAAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6981478.r   KNAEYQRKADHEADKKRNLENDVNSLKDQLEDLKKRNQSSQISTEKVNQLQKQLDEANALLRTESDTAAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
ROCK2       KNAEYQRKADHEADKKRNLENDVNSLKDQLEDLKKRNQNSQISTEKVNQLQRQLDETNALLRTESDTAAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6677759.m   RINEYQRKVEQENEKRRNIENEVSTLKDQLEDLRKASQTSQLANEKLTQLQKQLEEANDLLRTESDTAVR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
13592049.r  RINEYQRKVEQENEKRRNVENEVSTLKDQLEDLRKASQSSQLANEKLTQLQKQLEEANDLLRTESDTAVR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
ROCK1       RINEYQRKAEQENEKRRNVENEVSTLKDQLEDLKKVSQNSQLANEKLSQLQKQLEEANDLLRTESDTAVR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
rok.AA      NYKVAMQKVEQEIELRKKTEALLVETQRNLENEQKTRARDLNINDKVVSLEKQLLEMEQSYKTETENTQK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
let-502.AA  ~~~~~~~~~~~~~~~NREFELLKDSIARNEIRAKMIENEKNSLSTKISDLERELKDNKDKLRHGADSDAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14192945.m  ~~~~~~~~~~~~~~~RDNQVPDPTPMELEALQLPVSDLQGLDLQPPVSPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27676600.r  ~~~~~~~~~~~~~~~RDNQVTDPTPMELEALQLPVSDLQGLDLPPPVSPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
DMPK1       ~~~~~~~~~~~~~~~RDSEVPGPTPMEVEAEQLLEPHVQAPSLEPSVSPQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27661270.r  PDIQ~~~LQQEKDRLQQELAEAQAALQVRDAELCQAQNRQEEFLQRLWEAQEREAAAASQIQALNSQL~~~~EEAWVVRREVGDDSGKGSSKCWESMSLAPAVAGYIGQG~~~~~~~~~~~~~~LALEGQVNTLS~~~~~~~~~~~~~~~~QEVTQLQGQCKQ~~~~~~DSSSQAKTVHAAPETNG~IGSPEGQSQEAQL 
DMPK2       QDSD~~~LRQELDRLHRELAEGRAGLQAQEQELCRAQGQQEELLQRLQEAQEREAATASQTRALSSQL~~~~EEARAAQREL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EAQVSSLS~~~~~~~~~~~~~~~~RQVTQLQGQWEQR~~~~LEESSQAKTIHTASETNG~MGPPEGGPQEAQL 
16758420.r  LEKQYRLARQEKEELHKQLVEASERLKSQTKELKDAHQQRKRALQEFSELNERMAELRSQKQKVSRQLRDKEEEMEVAMQKIDSMRQDIRKSEKSRKELEARLEDAVAEASKERKLREHSESFSKQMERELETLKVKQGGRGPG~ATLEHQQEISKIRSELEKKVLFYEEELVRRERSHVLEVKNVKKEVHESESHQLAL 
MRCKb       LEKQHRVVRQEKEELHKQLVEASERLKSQAKELKDAHQQRKLALQEFSELNERMAELRAQKQKVSRQLRDKEEEMEVATQKVDAMRQEMRRAEKLRKELEAQLDDAVAEASKERKLREHSENFCKQMESELEALKVKQGGRGAG~ATLEHQQEISKIKSELEKKVLFYEEELVRREASHVLEVKNVKKEVHDSESHQLAL 
16758474.r  FEKQIKTLQQEREELNKELVQASERLKNQSKELKDAHCQRKLAMQEFMEINERLTELHTQKQKLARHVRDKEEEVDLVMQKAESLRQELRRAERAKKELEVHTEALIAEASKDRKLREQSRHYSKQLENELEGLKQKQISYSPGICSIEHQQEITKLKTDLEKKSIFYEEEISKREGIHASEIKNLKKELHDSEGQQLAL 
MRCKa       YEKQIKTLQQEREDLNKELVQASERLKNQSKELKDAHCQRKLAMQEFMEINERLTELHTQKQKLARHVRDKEEEVDLVMQKVESLRQELRRTERAKKELEVHTEALAAEASKDRKLREQSEHYSKQLENELEGLKQKQISYSPGVCSIEHQQEITKLKTDLEKKSIFYEEELSKREGIHANEIKNLKKELHDSEGQQLAL 
K08B12.5.A  RNKQ~~~LVMEKSEIQRELDNINDHLDQVLVEKATVVQQRDDMQAELADVGDSLLTEKDSVKRLQDEAEKAKKQVADFEEKLKEIET~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EKIALIKKQEEVT~~IEARKSVETDDHLSEEVVAAKNTIASLQATNEER 
20841360.m  YQAQVEEMRLMMNQLEEDLVSARRRSDLYESELRESRLAAEEFKRKANECQHKLMKAKDQGKPEVGEYSKLEKINAEQQLKIQELQEKLEKAVKASTEATELLQN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IRQAKERAERELEKLHNREDSSEGIKKKLVEAEERRHSLENKVKR 
CRIK        YQAQVEEMRLMMNQLEEDLVSARRRSDLYESELRESRLAAEEFKRKATECQHKLLKAKDQGKPEVGEYAKLEKINAEQQLKIQELQEKLEKAVKASTEATELLQN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IRQAKERAERELEKLQNREDSSEGIRKKLVEAEERRHSLENKVKR 
CG10522.AA  TCKTQIKTLQSSAKIDEEMWSKKEATITDLLRLNRQKYEEAKIASEQRYEKQLADKKQELASTLQKLDAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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6677761.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LRKTQAESSKQIQQLESNNRDLQDKNCLLETAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LKLEKEFINLQSALESERRDRTHGSEIINDLQGRISGLEEDLKTGKALLAKVELE 
6981478.r   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LRKTQAESSKQIQQLESNNRDLQDKNCLLETAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LKLEKEFINLQSALESERRDRTHGSEIINDLQGRISGLEEDLKTGKTLLAKVELE 
ROCK2       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LRKTQAESSKQIQQLESNNRDLQDKNCLLETAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LKLEKEFINLQSALESERRDRTHGSEIINDLQGRICGLEEDLKNGKILLAKVELE 
6677759.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LRKSHTEMSKSISQLESLNRELQERNRILENSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SQADKDYYQLQAVLEAERRDRGHDSEMIGDLQARITSLQEEVKHLKHNLERVEGE 
13592049.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LRKSHTEMSKSVSQLESLNRELQERNRMLENSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SQADKDYYQLQAVLEAERRDRGHDSEMIGDLQARITSLQEEVKHLKHNLERVEGE 
ROCK1       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LRKSHTEMSKSISQLESLNRELQERNRILENSK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SQTDKDYYQLQAILEAERRDRGHDSEMIGDLQARITSLQEEVKHLKHNLEKVEGE 
rok.AA      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LKKHNAELDFTVKSQEEKVRDMVDMIDTLQKHK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EELGQENAELQALVVQEKNLRSQLKEMHKEAENKMQTLINDIERTMCREQKAQED 
let-502.AA  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VNELAVELRMSKEYNSEMESELSKFRDKCEQLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDLRKK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGELAQEKNETQRVFQQ 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14192945.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DQVAEEADLVAVPAPVAEAETTVTLQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QLQEALEEEVLTRQSLSRELEAIRTANQNFSSQLQEAEVRNRDLEAH 
27676600.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DQAAEEADPAAVPVPPAETETMVTLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ELQEALEEEVLTRQSLSRELEAIRTANQNFSSQLQEAEVRNRDLEAH 
DMPK1       ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DETAEVAVPAAVPA~~AEAEAEVTLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ELQEALEEEVLTRQSLSREMEAIRTDNQNFASQLREAEARNRDLEAH 
27661270.r  RKEVAALREQLECACSQGVN~~~~~~~~~~VGKEEVLCRLQEENQRLSREQERLAEELDLELQSRQRLEGE~~~~~~RRESESNWEAQIADILSWVNDEKVSRGYLQALATKMAEELESLRNVG~~TQTLPTRPLDHQWKARRLQKMEASARLELQSALEAEIRAKQGLQEQLTQVQEAQRQAERRLQEAEKQNQALQQE 
DMPK2       RKEVAALREQLEQAHSHRP~~~~~~~~~~~SGKEEALCQLQEENRRLSREQERLEAELAQEQESKQRLEGE~~~~~~RRETESNWEAQLADILSWVNDEKVSRGYLQALATKMAEELESLRNVG~~TQTLPARPL~~~~~~~~~~KMEASARLELQSALEAEIRAKQGLQERLTQVQEAQLQAERRLQEAEKQSQALQQE 
16758420.r  QKEVLMLKDKLEKSKRERHSEMEEAIGAMKDKYERERAMLFDENKKLTAENEKLCSFVDKLTAQNRQLEDELQDLASKKESVAHWEAQIAEIIQWVSDEKDARGYLQALASKMTEELETLRSS~~~~~SLGSRTLDPLWKVRRSQKLDMSARLELQSALEAEIRAKQLVHEELRKVKDTSLAFESKLKESEAKNRELLEE 
MRCKb       QKEILMLKDKLEKSKRERHNEMEEAVGTIKDKYERERAMLFDENKKLTAENEKLCSFVDKLTAQNRQLEDELQDLAAKKESVAHWEAQIAEIIQWVSDEKDARGYLQALASKMTEELEALRSS~~~~~SLGSRTLDPLWKVRRSQKLDMSARLELQSALEAEIRAKQLVQEELRKVKDANLTLESKLKDSEAKNRELLEE 
16758474.r  NKEIMVLKDKLEKTRRESQSEREEFENEFKQQYEREKVLLTEENKKLTSELDKLTSLYESLSLRNQHLEEEVKDLADKKESVAHWEAQITEIIQWVSDEKDARGYLQALASKMTEELEALRNS~~~~~SLGTRATDMPWKMRRFAKLDMSARLELQSALDAEIRAKQAIQEELNKVKASNIITECKLKDSEKKNLELLSE 
MRCKa       NKEIMILKDKLEKTRRESQSEREEFESEFKQQYEREKVLLTEENKKLTSELDKLTTLYENLSIHNQQLEEEVKDLADKKESVAHWEAQITEIIQWVSDEKDARGYLQALASKMTEELEALRNS~~~~~SLGTRATDMPWKMRRFAKLDMSARLELQSALDAEIRAKQAIQEELNKVKASNIITECKLKDSEKKNLELLSE 
K08B12.5.A  ETEIKKLKQRMDEERASHTAQSEQEMKQLEAHYERAQKMLQDNVEQMNVENRGLRDEIEKLSQQMAALPRG~~~~~~~~~~~GLNEQQLHEIFNWVSEEKATREEMENLTRKITGEVESLKNNSPLTTSNYIQNTPSGWGSRRMNNVARKDGLDLQRQLQAEIDAKLKLKAELKNSQEQYLTSAARLDDTEKRMASLMRE 
20841360.m  LETMERRENRLKDDIQTKSEQIQQMADKILELEEKHREAQVSAQHLEVHLKQKEQHYEEKIKVLDNQIKKDLADKESLENMMQRHEEEAHEKGKILSEQKAMINAMDSKIRSLEQRIVELSEANKLAANSSLFTQRNMKAQEEMISELRQQKFYLETQAGKLEAQNRKLEEQLEKISHQDHSDKSRLLELETRLREVSLE 
CRIK        LETMERRENRLKDDIQTKSQQIQQMADKILELEEKHREAQVSAQHLEVHLKQKEQHYEEKIKVLDNQIKKDLADKETLENMMQRHEEEAHEKGKILSEQKAMINAMDSKIRSLEQRIVELSEANKLAANSSLFTQRNMKAQEEMISELRQQKFYLETQAGKLEAQNRKLEEQLEKISHQDHSDKNRLLELETRLREVSLE 
CG10522.AA  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ELEFNAKFEECKHLSMKLQNYKDMLQQIK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EQNLKSETNHEEQRRQMAELYEQKLTDLRKKVRDSQDTNRRMTME 
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6677761.m   KRQLQEKLTDLEKEKSNMEIDMTYQLKVIQQSLEQEEAEHKTT~KARLADKN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KIYESIEEAKSEAMKEMEKKLLEERSLKQKVENLLLEAEKRCSILD~~~~~~~~~~~~~~~CDLKQSQQKLNELLKQKDVLNEDVRNLTLKIEQETQKRCLMQNDLKMQTQQVNTLKMSEKQIKQEN 
6981478.r   KRQLQEKLTDLEKEKSNMEIDMTYQLKVIQQSLEQEEAEHKTT~KARLADKN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KIYESIEEAKSEAMKEMEKKLLEERSLKQKVENLLLEAEKRCSILD~~~~~~~~~~~~~~~CDLKQSQQKLNELLKQKDVLNEDVRNLTLKIEQETQKRCLMQNDLKMQTQQVNTLKMSEKQIKQEN 
ROCK2       KRQLQERFTDLEKEKSNMEIDMTYQLKVIQQSLEQEEAEHKAT~KARLADKN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KIYESIEEAKSEAMKEMEKKLLEERTLKQKVENLLLEAEKRCSLLD~~~~~~~~~~~~~~~CDLKQSQQKINELLKQKDVLNEDVRNLTLKIEQETQKRCLTQNDLKMQTQQVNTLKMSEKQLKQEN 
6677759.m   RKEAQDMLNHSEKEKNNLEIDLNYKLKSIQQRLEQEVNEHKVT~KARLTDK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HQSIEEAKSVAMCEMEKKLKEEREAREKAENRVVETEKQCSMLD~~~~~~~~~~~~~~~VDLKQSQQKLEHLTENKERMEDEVKNLALQLEQESNKRLLLQNELKTQAFEADNLKGLEKQMKQEI 
13592049.r  RKEAQDMLNHSEKEKNNLEIDLNYKLKSIQQRLEQEVNEHKVT~KARLTDK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HQSIEEAKSVAMCEMEKKLKEEREAREKAENRVVETEKQCSMLD~~~~~~~~~~~~~~~VDLKQSQQKLEHLTENKERLEDAVKSLTLQLEQESNKRILLQSELKTQAFEADNLKGLEKQMKQEI 
ROCK1       RKEAQDMLNHSEKEKNNLEIDLNYKLKSLQQRLEQEVNEHKVT~KARLTDK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HQSIEEAKSVAMCEMEKKLKEEREAREKAENRVVQIEKQCSMLD~~~~~~~~~~~~~~~VDLKQSQQKLEHLTGNKERMEDEVKNLTLQLEQESNKRLLLQNELKTQAFEADNLKGLEKQMKQEI 
rok.AA      NRALLEKISDLEKAHAG~~~~LDFELKAAQGRYQQEVKAHQETEKSRLVSR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EEANLQEVKALQSKLNEEKSARIKADQHSQEKERQLSMLS~~~~~~~~~~~~~~~VDYRQIQLRLQKLEGECRQESEKVAALQSQLDQEHSKRNALLSELSLHSSEVAHLRSRENQLQKEL 
let-502.AA  KKDADEAFAEIKR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DYELLQTRENEKSVQLKKALDERKENG~~~~AYQQSVAK~~~~~~~~~~~~~~~ATDAEWERKMQFYEKQLEHANDERK~~~~~~~REEQKRTAAEFDQSRVARKLAGIEANYELLQNDY 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14192945.m  VRQLQERMEM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LQAPGAA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AITGVPSPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ATDPPSHLDGPP~~~AVAV 
27676600.r  VRQLQERMEM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LQAPGAAGESLTHSQPGGRRVEM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GHVGSVTGVPSPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ATDPPSHLDGPP~~~AVAV 
DMPK1       VRQLQERMEL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LQAEGAT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AVTGVPSPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ATDPPSHLDGPP~~~AVAV 
27661270.r  VAELREELQA~~RGPGDAKPCTSLIPLLSFWNTEKDSAKDPGNSGESPRS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GAEAELRPEGRRSLRMGSVFPRVPAANPTPAEGPPAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~PGSHTLRPRSFPSPTKCLHCTSLMLGLGRQGLGCDTCGYFCHSACATQAP~PCPVPPELLRTAL 
DMPK2       LAMLREELRA~~RGPVDTKPSNSLIPFLSFRSSEKDSAKDPGISGEATRH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GGEPDLRPEGRRSLRMGAVFPRAPTANTASTEGLPAKGWGMGPWEALGNGCPPPQPGSHTLRPRSFPSPTKCLRCTSLMLGLGRQGLGCDACGYFCHTTCAPQAP~PCPVPPDLLRTAL 
16758420.r  MQSLKKRMEEKFRADTGLKLPDFQDPIFEYFNTAPLAHDLTFRTSSASDQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETQASKLDLSPSVSVATSTEQQEDAARSQQRPSTVPLPNTQALAMAG~~~~~~~~~~~~~~~PKPKAHQFSIKSFPSPTQCSHCTSLMVGLIRQGYACEVCAFSCHVSCKDSAPQVCPIPPEQSKRPL 
MRCKb       MEILKKKMEEKFRADTGLKLPDFQDSIFEYFNTAPLAHDLTFRTSSASEQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETQAPKPEASPSMSVAAS~EQQEDMARPPQRPSAVPLPTTQALVLAG~~~~~~~~~~~~~~~PKPKAHQFSIKSFSSPTQCSHCTSLMVGLIRQGYACEVCSFACHVSCKDGAPQVCPIPPEQSKRPL 
16758474.r  IEQLIKDTEE~LRSEKGVEHRDSQHSFLAFLNTPTDALDQFER~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPSCTPAGKGRRIADSAPLPVHTPTLRKKGCPASAGFP~~~~~~~~~~~~~~~PKRKTHQFFVKSFTAPTKCHQCTSLMVGLIRQGCSCEVCGFSCHITCVNKAPTTCPVPPEQTKGPL 
MRCKa       IEQLIKDTEE~LRSEKGIEHQDSQHSFLAFLNTPTDALDQFEDSFSSSSSSLIDFLDDTDPVENTYVWNPSVKFHIQSRSTSPSTSSEAEPVKTVDSTPLSVHTPTLRKKGCPGSTGFP~~~~~~~~~~~~~~~PKRKTHQFFVKSFTTPTKCHQCTSLMVGLIRQGCSCEVCGFSCHITCVNKAPTTCPVPPEQTKGPL 
K08B12.5.A  VAMLKQQKNIENSSDSAFSSTMGRGDLMISMNNDYEMSNSSLMRQEMISR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QSTPSYENAILLHDHQVPKRVDDLRYKQKPMKTASG~~~~~~~IFSPVSISAMERGHNFERMKIKTPTKCGHCTSILIGLDRQGLFCQSCQYACHVSCAERVSQSCPVPEEE~RRPL 
20841360.m  HEEQKLELKRQLTELQLSLQERESQLTALQAARAALESQLRQAKTELEETT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AEAEEEIQALTAHRDEIQRKFDALRNSCTVITDLEEQLNQLTEDN~~~~~~~~~~~~AELNNQNFYLSKQLDEASGANDEIVQLRSEVDHLRREITEREMQLTSQKQTMEALKTTCTMLEEQV 
CRIK        HEEQKLELKRQLTELQLSLQERESQLTALQAARAALESQLRQAKTELEETT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AEAEEEIQALTAHRDEIQRKFDALRNSCTVITDLEEQLNQLTEDN~~~~~~~~~~~~AELNNQNFYLSKQLDEASGANDEIVQLRSEVDHLRREITEREMQLTSQKQTMEALKTTCTMLEEQV 
CG10522.AA  IKEIRTELDES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ISSSKSTQEAKNATERNIEEILRRLNEEIASNN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ELHAEKVKLETKLQLKENETQEVRAECHRLERELQLAECRCQLAESSLATQVSPYETAPGSL 
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6677761.m   NHLMEMKMNLEKQNTELRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ERQDADGQMKELQDQLEAEQYFSTLYKTQVRELKEENEEKTKLCKELQQKKQDLQDERDSLAAQLEITLTKADSEQLARSIAEEQYSDLEKEKIMKELEIKEMMARHKQELTEKDTTIASLEETNRTLTSDVANLANEKEELNNKLKDSQ 
6981478.r   NHLMEMKMNLEKQNAELRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ERQDADGQMKELQDQLEAEQYFSTLYKTQVRELKEENEEKTKLCKELQQKKQDLQDERDSLAAQLEITLTKADSEQLARSIAEEQYSDLEKEKIMKELEIKEMMARHKQELTEKDATIASLEETNRTLTSDVANLANEKEELNNKLKDTQ 
ROCK2       NHLMEMKMNLEKQNAELRK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ERQDADGQMKELQDQLEAEQYFSTLYKTQVRELKEECEEKTKLGKELQQKKQELQDERDSLAAQLEITLTKADSEQLARSIAEEQYSDLEKEKIMKELEIKEMMARHKQELTEKDATIASLEETNRTLTSDVANLANEKEELNNKLKDVQ 
6677759.m   NTLLEAKRLLEFELAQLTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QYRGNEGQMRELQDQLEAEQYFSTLYKTQVKELKEEIEEKN~~~RENLRKIQELQSEKETLSTQLDLAETKAESEQLARGILEEQYFELTQE~~~~~~~SKKAASRNRQEITDKDHTVSRLEETNSVLTKDIEMLRKENEELNERMRTAE 
13592049.r  NTLLEAKRLLEFELAQLTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QYRGNEGQMRELQDQLEAEQYFSTLYKTQVKELKEEIEEKN~~~RENLRKIQELQSEKETLSTQLDLAETKAESEQLARGILEEQYFELTQE~~~~~~~SKKAASRNRQEITDKDHTVSRLEEANNALTKDIELLRKENEELNERMRTAE 
ROCK1       NTLLEAKRLLEFELAQLTK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QYRGNEGQMRELQDQLEAEQYFSTLYKTQVKELKEEIEEKN~~~RENLKKIQELQNEKETLATQLDLAETKAESEQLARGLLEEQYFELTQE~~~~~~~SKKAASRNRQEITDKDHTVSRLEEANSMLTKDIEILRRENEELTEKMKKAE 
rok.AA      STQREAKRRFEEDLTQLKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~THHEALANNRELQAQLEAEQCFSRLYKTQANENREES~~~~~~~AERLSKIEDLEEERVSLKHQVQVAVARADSEALARSIAEETVADLEKEKTIKELELKDFVMKHRNEINAKEAALATLKEAENELHKKLGQKAAEYEDLVQQHKKQQ 
let-502.AA  KSMKEARKDLERDLQDVIT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EKRRLEIRVEQLMDSRNTDERVLSLCQDELVE~~~~~~~~~~~~~~~~~SQEEAKYKEDGLRGKIDGFKHELENEKMKTQTLEENLLVADKERGMLKMEVQELMQRHKWEITNKDQTLKHLETQLDEIKQQSKIESSEQESNDKQT~~~~ 
1l3r_E      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
14192945.m  GQCPLVGPGPMHRRHLLLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ARIPRPGLSEARCLLLFAAALAAAATLGCTGLVAYTGGLTPVWCFPGATFAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27676600.r  GQCPLVGPGPMHRRHLLFP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ARVPRPGLSEAHCLLLFAAALAAAATLGCTGLVAYTGRLTPVWCFSGATFAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
DMPK1       GQCPLVGPGPMHRRHLLLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ARVPRPGLSEALSLLLFAVVLSRAAALGCIGLVAHAGQLTAVWRRPGAARAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27661270.r  GVHPETGTGTAYEGFLSVPRPSGVRRGWQRVYAALSDSRLLLFD~~APDPRGSMASGVLLQALDLRDPQFSATPVLAPDVIHAQSKDLPRIFRVTASQLTVPPSTCT~~~~~~VLLLAENEGERERWLQVLSELQRLLLDARPRPRPVYTLKEAYDN~GLPLLPHTLCAAIIDRERLALGT~EEGLFVIHLHSNVLLFPA 
DMPK2       GVHPETGTGTAYEGFLSVPRPSGVRRGWQRVFAALSDSRLLLFD~~APDLRLSPPSGALLQVLDLRDPQFSATPVLASDVIHAQSRDLPRIFRVTTSQLAVPPTTCT~~~~~~VLLLAESEGERERWLQVLGELQRLLLDARPRPRPVYTLKEAYDN~GLPLLPHTLCAAILDQDRLALGT~EEGLFVIHLRS~~~~~~~ 
16758420.r  GVDVQRGIGTAYKGYVKVPKPTGVKKGWQRAYAVVCDCKLFLYD~~LPEGKSTQPGVIASQVLDLRDDEFAVSSVLASDVIHATRRDIPCIFRVTASLLGSPSKTSS~~~~~~LLILTENENEKRKWVGILEGLQAILHKNRLRSQVVHVAQEAYDS~SLPLIKTVLAAAIVDGDRIAVGL~EEGLYVIELTR~~~~~~~ 
MRCKb       GVDVQRGIGTAYKGHVKVPKPTGVKKGWQRAYAVVCECKLFLYD~~LPEGKSTQPGVIASQVLDLRDDEFSVSSVLASDVIHATRRDIPCIFRVTASLLGAPSKTSS~~~~~~LLILTENENEKRKWVGILEGLQSILHKNRLRNQVVHVPLEAYDS~SLPLIKAILTAAIVDADRIAVGL~EEGLYVIEVTR~~~~~~~ 
16758474.r  GIDPQKGVGTAYEGHVRIPKPAGVKKGWQRALAVVCDFKLFLYD~~IAEGKASQPSSVISQVIDMRDEEFSVSSVLASDVIHASRKDIPCIFRVTASQLSAPSDKCS~~~~~~ILMLADSETERSKWVGVLSELHKVLKKNKFRDRSVYVPKEAYDS~TLPLIKTTQAAAIIDHERVALGN~EEGLFVVHVTK~~~~~~~ 
MRCKa       GIDPQKGIGTAYEGHVRIPKPAGVKKGWQRALAIVCDFKLFLYD~~IAEGKASQPSVVISQVIDMRDEEFSVSSVLASDVIHASRKDIPCIFRVTASQLSASNNKCS~~~~~~ILMLADTENEKNKWVGVLSELHKILKKNKFRDRSVYVPKEAYDS~TLPLIKTTQAAAIIDHERIALGN~EEGLFVVHVTK~~~~~~~ 
K08B12.5.A  GMIRHAEQN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KMQDVKNEIRLVLDMRDPDFTVCGVSEADVIHAQKGDIPKIFRVTTTQILNSSSEYSSSSKFYTLFMAETEEEKRKWVVALSELKTLLRRSKLADRKAFLVKEVFDVTTLPSIRVAQCCAIIDRSKIVIGFSDHGLYCIEISR~~~~~~~ 
20841360.m  LDLEALNDELLEKERQWEAWRSVLGDEKSQFECRVRELQRMLDTEKQSRARADQRITESRQVVELAVKEHKAEILALQQALKEQKLKAESLSDKLNDLEKKHAMLEMNARSLQQKLETERELKQRLLEEQAKLQQQMDLQKNHIFRLTQGLQEALDRADLLKTERSDLEYQLENIQVLYSHEKVKMEGTISQQTKLIDFL 
CRIK        MDLEALNDELLEKERQWEAWRSVLGDEKSQFECRVRELQRMLDTEKQSRARADQRITESRQVVELAVKEHKAEILALQQALKEQKLKAESLSDKLNDLEKKHAMLEMNARSLQQKLETERELKQRLLEEQAKLQQQMDLQKNHIFRLTQGLQEALDRADLLKTERSDLEYQLENIQVLYSHEKVKMEGTISQQTKLIDFL 
CG10522.AA  TELNAIEDQLRADLLAAKE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SENHQKGRADQLQTLVTKLEQMLERFNEQSLSPTKSHSSRK~~~QEGETVGDMLERQNEKLEDKLAAVREQMIVERQAARTANLSLWKVEKQLEEALSEKKLLARRMELTEDRIKKVQNASDEAQRMLKTSQEETRQRE~~~~~~~~~~~ 
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6677761.m   EQLSKLKDEEMSAAAIKAQFEKQLLNERTLKTQAVNKLAEIMNRKE~~~PVKRG~~~SDTDVRRK~EKENRKLHMELKSEREKLTQQMIKYQKELNEMQAQIAEESQIRIELQMTLDSKDSDIEQLRSQLQALHIGMDSSSIGSGPGDAEPDDGFPE~~~~~~~~~~~~~~~SRLEGWLSLPVRNNTKK~FGWVKKYVIV 
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